
 

 

บทที่ 5 

อภิปรายและสรุปผล 

 

เชื ้อ Malassezia เป(น dimorphic fungus ที ่สามารถเปลี ่ยนรูปเป(นยีสตCหรือสายรา 

(hyphae) ไดL โดยบนผิวหนังที ่เป(นโรคมักพบ M. furfur ในรูปแบบยีสตCและสายราอยูZปะปนกัน 

ในขณะที่ผิวหนังปกติจะพบแตZลักษณะยีสตCเทZานั้น จึงสันนิษฐานวZาการสรLางสายราของเชื้ออาจ

เกี่ยวขLองกับการเกิดโรค [27] สำหรับเชื้อรากZอโรค Candida albicans นอกจากจะเปลี่ยนเป(นสาย

ราเมื่อเขLาสูZรZางกายของโฮสทCแลLว คZา pH ยังมีผลตZอสัณฐานดLวย โดยเปลี่ยนเป(นสายราเมื่อ pH สูง

กวZา 7 และกลับมาเป(นยีสตCในสภาพที่เป(นกรด [26] ในการทดลองน้ีใชLการกระตุLนเชื้อ Malassezia 

ใหLสรLางสายราดLวยอาหาร IM โดยปรับปรุงจากรายงานวิจัยกZอนหนLาน้ี [20] 

 ในการศึกษายีนที่แสดงออกอยZางจำเพาะในระยะยีสตCและสายราของเชื้อ Malassezia 

furfur ดLวยเทคนิค cDNA-RAPD พบวZายีนที ่คาดวZาจะพบวZาเกี ่ยวขLองกับการสรLางสายราที ่จะ

แสดงออกเฉพาะเมื่อเป(นสายรานั้นมีนLอยมาก แตZปรากฏวZามียีนจำนวนมากที่แสดงออกเฉพาะระยะท่ี

เป(นยีสตC โดยยีนที่พบมากที่สุดคือกลุZม lipid metabolism ที่เกี ่ยวขLองกับไขมันซึ่งสอดคลLองกับ

ลักษณะเชื้อที่เป(น lipid-dependent fungus ที่ไมZสามารถสังเคราะหCกรดไขมันไดLในเซลลCตLองพึ่งพา

ไขมันจากสิ่งแวดลLอมหรือโฮสทC ยีนที่นZาจับตาที่สุดคือ lipase 4 (LIP4) ซึ่งป|จจุบันพบยีน lipase ใน

เชื้อ M. furfur ทั้งสิ้น 6 ยีน (LIP1-6) โดยทั้งหมดเป(นยีนที่บันทึกขLอมูลเอนไซมC lipase กลุZม LIP 

family ในจำนวนนี้ LIP4 เป(นยีน lipase ที่แสดงออกมากที่สุดและเป(น secretory lipase ซึ่งอาจมี

ความสำคัญหรือเกี่ยวขLองกับ pathogenicity ของเชื้อดLวย [27] อยZางไรก็ตาม ยีนที่แสดงออกอยZาง

จำเพาะในระยะยีสตCท่ีหลากหลายกวZาระยะสายราบZงชี้ใหLทราบวZา กลไกการสรLางสายราของ M. 

furfur อาจไมZไดLมาจากการเหนี่ยวนำของยีนใดยีนหนึ่งหรือ metabolic pathway ใดเป(นพิเศษ แตZ

อาจเกิดจากการหยุดแสดงออกของยีนในกลุZม lipid metabolism และ ยีนท่ีเก่ียวกับพลังงานในเซลลC 

รวมถึงยีนที่ควบคุมการแปลรหัสสรLางโปรตีนในเซลลCดLวย เมื่อเชื้อมีการเจริญเป(นสายรา กลุZมยีนใน 

metabolic pathway เหลZานี้จะหยุดการแสดงออก สอดคลLองกับสภาวะสารอาหารใน IM broth 

ในขณะที่เกิดสายราที่มีสารอาหารนLอยกวZาใน YPD-Tween broth มาก สำหรับยีนที่พบในระยะสาย

รา 2 ย ีนค ือ aldo keto reductase เป (นย ีนท ี ่ เก ี ่ ยวก ับปฏ ิก ิ ร ิยา REDOX ของเซลล C  และ 

mitochondrial DNA ซึ่งจากการวิเคราะหCลำดับนิวคลีโอไทดCพบวZาไมZใชZยีนที่นำไปแปลรหัสเพื่อสรLาง

โปรตีนใด ๆ แตZนZาจะเป(นยีนที่มีการ transcription เพื่อสรLาง RNA ที่ใชLในการควบคุมการแสดงออก
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ของยีนอื่น ๆ ในไมโทคอนเดรียมากกวZา อยZางไรก็ตามขLอจำกัดของ cDNA-RAPD คือไมZสามารถ

ตรวจสอบการแสดงออกของยีนทุกยีนในระยะยีสตCและสายราไดL ซึ่งการเปลี่ยนรูปของราสองรูปชนิด

อื่น ๆ พบวZา signal transduction ก็มีความสำคัญมากเชZนกัน และมีความซับซLอนมาก มี pathway 

ท่ีควบคุมจำนวนมาก cAMP/PKA pathway, MAPK pathway, GTPase-mediated pathway เป(น

ตLน [28] ซ่ึงตLองศึกษาในรายละเอียดในเช้ือ M. furfur ตZอไป 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 




