
 
 
   

 

บทที่ 1 

บทนำ 

 

ทีม่าและความสำคัญของป3ญหา 

  เชื้อเกลื้อน หรือ Malassezia furfur จัดอยู1ในกลุ1มราสองรูป (dimorphic fungus) ท่ีเปKน

เชื้อประจำถิ่นบนผิวหนังของคนและสัตวW และยังเปKนสาเหตุของโรคผิวหนังต1าง ๆ เช1น รังแคชนิด

เรื้อรัง  (dandruff) โรคเกลื้อน (pityriasis versicolor) รูขุมขนอักเสบ (folliculitis) และสามารถติด

เชื้อในกระแสเลือด (sepsis) ให`เกิดภาวะเลือดมีเชื้อรา (fungemia) ในผู`ปbวยท่ีมีภูมิต`านทานต่ำ เปKน

ต`น กลไกการเกิดโรคเหล1าน้ียังไม1ทราบแน1ชัด แต1พบว1าในบริเวณรอยโรคมีลักษณะหลายอย1างท่ี

แตกต1างไปจากผิวหนังปกติเช1น ปริมาณเชื้อที่เพิ่มขึ้น, ชนิดหลักของเชื้อ (predominant species) 

การสร`างเมลานินที่ผิดปกติ และสัณฐานของเชื้อ เปKนต`น โดยลักษณะที่สำคัญและเด1นชัดที่สุดในทาง

การแพทยWคือ ในบริเวณรอยโรคจะพบเช้ือ M. furfur ท้ังแบบยีสตW (yeast) และสายรา อยู1ร1วมกัน จน

มีศัพทWเฉพาะทางแพทยWเรียกรูปแบบเชื้อชนิดนี้ว1า “spaghetti and meatballs” ซึ่งจะแตกต1างจาก

ผิวหนังปกติที่พบแต1เชื้อในสัณฐานยีสตWเพียงอย1างเดียว จึงสันนิษฐานได`ว1าการสร`างสายราของเช้ือ

น1าจะมีความสัมพันธWอย1างใกล̀ชิดกับการก1อโรคหรือการอุบัติของโรค 

  ในปrจจุบ ันมีการนำเทคนิคทางอณูช ีวว ิทยามาใช`ในการศึกษาเกี ่ยวกับเช้ือ 

Malassezia มากขึ้น เช1น การระบุสายพันธุW จนนำไปสู1การค`นพบสายพันธุWใหม1 ๆ เพิ่มขึ้นหลายสาย

พันธุWในช1วงเวลาไม1นานมาน้ี แต1การศึกษากลไกการก1อโรคของเช้ือในระดับโมเลกุลมีการศึกษาน̀อย ซ่ึง

ในการศึกษาการสร`างสายราของเชื้อ Malassezia นั้น แม`ว1าทั่วโลกจะเริ่มศึกษามาไม1ต่ำกว1า 40 ปu

แล`วก็ตาม แต1กลับไม1ประสบความสำเร็จเท1าที่ควร เนื่องจากไม1สามารถกระตุ`นเชื้อให`สร`างสายราใน

ห`องปฏิบัติการได` แต1ไม1กี่ปuมานี้ได`มีการพบเงื่อนไขบางอย1างที่สามารถกระตุ`นการสร`างสายราของ M. 

furfur ในห`องปฏิบัติการได` และมีลักษณะใกล`เคียงกับสายราที่เกิดบนผิวหนังผู`ปbวย และยังพบว1าเช้ือ

มีการสร`างเอนไซมWที่เปKน virulence factor แตกต1างกันในระยะยีสตWและสายราอีกด`วย ทำให`เกิด

คำถามต1อมาว1า นอกเหนือไปจาก virulence factor เหล1านี้ ในระหว1างระยะที่เปKนยีสตWและสายรา

ของเช้ือ M. furfur มีชุดยีนใดท่ีมีแสดงออกแตกต1างกันบ̀าง ซ่ึงหากสามารถศึกษาลงไปในกระบวนการ

การถอดรหัส (transcription) ของยีนต1าง ๆ ได` อาจนำไปสู1การอธิบายกลไกการเกิดโรคในระดับ

โมเลกุลได` ซึ่งจะเปKนการสร`างองคWความรู`ท่ีสำคัญในการนำไปต1อยอดออกแบบยาที่สามารถยับยั้งการ

แสดงออกของยีนท่ีเปKน virulence factor ในการรักษาโรคท่ีเกิดจากเช้ือ M. furfurต1อไป 
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วัตถุประสงค9ของการวิจัย 

1. เพ่ือตรวจสอบการแสดงออกของยีนท่ีจำเพาะต1อระยะท่ีเปKนยีสตWและสายราของ M. furfur 

2. เพ่ือระบุยีนท่ีมีการแสดงออกจำเพาะต1อระยะท่ีเปKนยีสตWและสายราของ M. furfur 

ขอบเขตการวิจัย 

 งานวิจัยนี ้ศึกษาการแสดงออกของยีนในระดับ transcription ของเชื ้อ M. furfur CBS 

1878T ที่แยกได̀จากผู`ปbวยโรคเกลื้อน โดยศึกษาจากการเปรียบเทียบรูปแบบของแถบ DNA ที่ได`จาก

การทำ cDNA-RAPD ของตัวอย1างเชื้อที่เจริญในระยะยีสตWและสายรา นำชิ้นส1วน DNA ที่จำเพาะกับ

แต1ละระยะไปอ1านลำดับนิวคลีโอไทดWและนำไปเปรียบเทียบกับฐานข`อมูล GenBank เพื่อระบุชนิด

ของยีนท่ีแสดงออกอย1างจำเพาะต1อระยะยีสตWและสายรา 

ประโยชน9ที่คาดวEาจะไดGรับ 

 1. พัฒนาความรู`ความเข`าใจเกี่ยวกับความสัมพันธWของยีนและการเปลี่ยนสัณฐานของเช้ือ 

Malassezia ในระดับ transcription 

 2. เพิ่มพื้นฐานองคWความรู`เกี่ยวกับการเกิดโรคจากเชื้อ Malassezia ที่สามารถต1อยอดไปสู1

การวิจัยเพ่ือหาวิธีการรักษาและป�องกันโรคได̀อย1างถูกต̀องตรงจุดย่ิงข้ึนในอนาคต 

 3. เผยแพร1งานวิจัยในการประชุมวิชาการหรือ ตีพิมพWในวารสารวิชาการระดับชาติหรือ

นานาชาติ 

 4. พัฒนาคุณภาพการศึกษาของนักศึกษาที่ลงทะเบียนในรายวิชา BIO 2102 ชีววิทยาของ

เซลลW BIO 3105 อณูชีววิทยา โครงการวิจัย โดยนำความรู`และทักษะปฏิบัติการชั้นสูงเช1น การสกัด 

DNA และ RNA, เทคนิค PCR, การประยุกตWใช`คอมพิวเตอรWร1วมกับชีวสารสนเทศ (bioinformatics) 

ในการวิเคราะหWยีนและออกแบบไพรเมอรW ไปประยุกตWใช̀ในการเรียนการสอนในภาคทฤษฎีและปฏิบัติ

ของรายวิชาดังกล1าว เพื่อให̀นักศึกษาได̀มีความรู`และทักษะปฏิบัติการชั้นสูง ที่เปKนประโยชนWต1อ

การศึกษาต1อในระดับปริญญาโท และการทำงานท่ีเก่ียวกับอณูชีววิทยา




